Dodatkowe zadania do czesci lll éwiczen z genetyki

1. Poczatkowa frekwencja allelu recesywnego, letalnego a wynosi g=0,4. Oblicz:
a. frekwencje allelu a w nastepnym pokoleniu
b. frekwencje allelu a po 10 pokoleniach
c. po ilu pokoleniach g osiagnie wartos¢ 0,01

2. Oblicz zmiane frekwencji allelu a (q) dla podanych wartosci:
dostosowania dla genotypow: Waa = 1; Waa = 0,5, Waa =0
frekwenciji alleli a: g =0,75

3. Oblicz rownowagowg frekwencje allelu a dla wartosci dostosowania genotypéw:
WAA = 0555 WAa = 15 Waa = 057

4. Poczatkowe frekwencje alleli wynosza: p=0,5; g=0,5,
czestosci mutacji z pokolenia na pokolenie wynoszg: A->a: u = 0,001, a->A: v = 0,0001
Oblicz:
a. zmiane frekwencji allelu a z pokolenia na pokolenie
b. warto$¢ g w nastepnym pokoleniu
c. rownowagowg wartosé p



Odpowiedzi:
(Uwaga, nie podano tu odpowiedzi tekstowych)

1.

a. qi = qo/(1+9o); 91 = 0,4/(1+0,4) = 0,286
b. gn = qo/(1+nQqo); gn = 0,4/(1+10%0,4) = 0,08
c. n = (1/gn)-(1/qo); n = (1/0,01)-(1/0,4) = 97,5

Liczymy wartos¢ frekwencji allelu A:
p=1-q=1-0,75=0,25
Liczymy Srednie dostosowanie w populacji:
Ws = pZWAA + quWAa + qZWaa =
=0,25"1 +2*0,25*0,75* 0,5+ 0,752*0=0,25
Liczymy zmiane frekwencji allelu a :
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de

Wz6r wykorzystuje wartosci s, natomiast w zadaniu sg podane wartosci
dostosowania (w). Wykorzystujemy wzor: s=1-w
saa=1-0,5=0,5;s0a=1-1=0,S22a=1-0,7=0,3

ge = (0-0,5)/(2*0 - 0,5 - 0,3) = 0,625

a. Ag=pu=0,5*0,001 =0,0005

b.g1=q+pu=0,5+0,5*0,001 =0,5005

C. Qe = U/(v+u) =0,001/(0,0001 + 0,001) = 0,909, ale to jest warto$¢ rbwnowagowa
g a nalezy obliczy¢ warto$¢ rownowagowg p. Wykorzystujemy wzér p+q = 1,
a wiec: pe = 1-ge = 1 - 0,909 = 0,091



